
作者简介:刘倩,女,主治医师,主要从事胃肠道肿瘤方向的研究。 △ 通信作者,E-mail:liuqian_ok1474@163.com。
本文引用格式:刘倩,段莎.miRNA-1290在胃癌患者血清中的相对表达水平及临床意义[J].检验医学与临床,2021,18(13):1911-1914.

·论  著· DOI:10.3969/j.issn.1672-9455.2021.13.022

miRNA-1290在胃癌患者血清中的相对表达水平及临床意义
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  摘 要:目的 探究微小RNA-1290(miRNA-1290)在胃癌患者血清中的相对表达水平及临床意义。方

法 选取2018年3月至2020年9月该院消化内科收治的64例胃癌患者为胃癌组,另选取同时间段在该院进

行体检的64例健康者作为对照组,采集所有入组人员血液标本,采用实时荧光定量聚合酶链反应检测血清

miRNA-1290相对表达水平,分析血清miRNA-1290相对表达水平与患者临床特征的关系,绘制受试者工作特

征曲线评估血清miRNA-129对胃癌的诊断价值。结果 胃癌组血清 miRNA-1290相对表达水平明显高于对

照组,差异有统计学意义(t=42.393,P<0.001);不同肿瘤分期(TNM分期)、淋巴结转移情况、分化程度、肿瘤

直径胃癌患者血清miRNA-1290相对表达水平差异有统计学意义(P<0.05),不同性别、年龄、病理类型胃癌

患者血清miRNA-1290相 对 表 达 水 平 差 异 无 统 计 学 意 义(P>0.05);miRNA-1290诊 断 胃 癌 的 灵 敏 度 为

91.4%,特异度为87.3%,曲线下面积为0.816(95%CI:0.691~0.942,P<0.05),最佳截断值为4.92。结

论 miRNA-1290在胃癌患者血清中相对表达水平升高,对胃癌具有一定的诊断价值,可作为胃癌早期诊断的

一项重要分子标志。
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Abstract:Objective To

 

explore
 

the
 

expression
 

and
 

clinical
 

significance
 

of
 

miRNA-1290
 

in
 

the
 

serum
 

of
 

patients
 

with
 

gastric
 

cancer.Methods A
 

total
 

of
 

64
 

patients
 

with
 

gastric
 

cancer
 

admitted
 

to
 

the
 

Department
 

of
 

Gastroenterology
 

of
 

the
 

hospital
 

from
 

March
 

2018
 

to
 

September
 

2020
 

were
 

selected
 

as
 

the
 

gastric
 

cancer
 

group,and
 

64
 

healthy
 

patients
 

who
 

underwent
 

physical
 

examinations
 

in
 

the
 

hospital
 

during
 

the
 

same
 

time
 

peri-
od

 

were
 

selected
 

as
 

the
 

control
 

group.Blood
 

samples
 

of
 

all
 

participants
 

were
 

collected,and
 

real-time
 

fluores-
cent

 

quantitative
 

polymerase
 

chain
 

reaction
 

(qRT-PCR)
 

was
 

used
 

to
 

detect
 

serum
 

miRNA-1290
 

levels.The
 

re-
lationship

 

between
 

serum
 

miRNA-1290
 

expression
 

and
 

the
 

patient's
 

clinical
 

characteristics
 

was
 

analyzed,and
 

the
 

receiver
 

operating
 

characteristic
 

curve
 

was
 

drawn
 

to
 

evaluate
 

the
 

diagnostic
 

value
 

of
 

serum
 

miRNA-129
 

for
 

gastric
 

cancer.Results The
 

expression
 

level
 

of
 

serum
 

miRNA-1290
 

in
 

the
 

gastric
 

cancer
 

group
 

was
 

signifi-
cantly

 

higher
 

than
 

that
 

in
 

the
 

control
 

group,and
 

the
 

difference
 

was
 

statistically
 

significant
 

(t=42.393,P<
0.001).There

 

were
 

significant
 

differences
 

in
 

serum
 

miRNA-1290
 

expression
 

levels
 

in
 

patients
 

with
 

gastric
 

cancer
 

with
 

different
 

TNM
 

stages,lymph
 

node
 

metastasis,degree
 

of
 

differentiation,and
 

tumor
 

diameter
 

(P<
0.05).There

 

were
 

no
 

significant
 

differences
 

in
 

serum
 

miRNA-1290
 

expression
 

levels
 

in
 

patients
 

with
 

gastric
 

cancer
 

of
 

different
 

genders,ages,and
 

pathological
 

types
 

(P>0.05).The
 

sensitivity
 

of
 

miRNA-1290
 

in
 

diagno-
sing

 

gastric
 

cancer
 

was
 

91.4%,specificity
 

was
 

87.3%,area
 

under
 

curve
 

was
 

0.816
 

(95%CI:0.691-0.942,

P<0.05)
 

and
 

the
 

cutoff
 

value
 

was
 

4.92.Conclusion The
 

expression
 

level
 

of
 

miRNA-1290
 

in
 

the
 

serum
 

of
 

gastric
 

cancer
 

patients
 

is
 

elevated,which
 

has
 

certain
 

diagnostic
 

value
 

for
 

gastric
 

cancer
 

and
 

can
 

be
 

used
 

as
 

an
 

important
 

marker
 

molecule
 

for
 

early
 

diagnosis
 

of
 

gastric
 

cancer.
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  近年来随着人们生活方式的改变,胃癌发病率呈

逐年上升趋势[1]。早期胃癌无明显症状,约80%的胃

癌患者在确诊时就已经处于晚期,其治疗手段以手术

切除为主,但预后较差,5年生存率不足10%[2],因
此,提高患者早期诊断率对患者预后具有重要意义。
微小RNA(miRNA)是新发现的一类小分子非编码

RNA,在肿瘤细胞的分化、增殖、凋亡、周期调控等过

程中发挥重要作用。有研究表明,miRNA-1290与肿

瘤的发生、发展过程联系密切[3],但关于其在胃癌中

相对表达水平情况的研究较少。本文旨在探究 miR-
NA-1290在胃癌患者体内的表达情况,为临床胃癌早

期诊断寻找新的标志物,现报道如下。

1 资料与方法

1.1 一般资料 选取2018年3月至2020年9月本

院消化内科收治的64例胃癌患者作为胃癌组,其中

男41例,女23例;年龄42~78岁,平均(58.79±
7.35)岁;肿瘤分期(TNM):Ⅰ期15例,Ⅱ期17例,Ⅲ
期20例,Ⅳ期12例;肿瘤直径<5

 

cm
 

30例,肿瘤直

径≥5
 

cm
 

34例;分化程度:低分化21例,中分化24
例,高分化19例。另选取同时间段在本院进行体检

的64例健康者作为对照组,男40例,女24例,年龄

40~78岁,平均(57.84±7.42)岁。纳入标准:(1)符
合胃癌临床诊断标准[4];(2)经胃镜检查和病理活检

确诊;(3)纳入研究前未接受化疗、放疗和免疫治疗等

抗肿瘤治疗;(4)签署该项研究的知情同意书。排除

标准:(1)合并其他部位肿瘤者;(2)出现其他脏器转

移者;(3)患有血液病、免疫系统疾病或结缔组织疾病

者;(4)心、肝、肾等脏器功能严重损伤者;(5)急慢性

感染者;(6)临床资料缺失者。本研究获得本院伦理

委员会批准。

1.2 研究方法

1.2.1 标本采集 健康体检者于体检时进行血液标

本采集。所有胃癌患者采集血液标本,取清晨空腹静

脉血3
 

mL,放入乙二胺四乙酸(EDTA)抗凝管中备

用,常温环境下使用离心机离心10
 

min(转速3
 

000
 

r/min,离心半径13.5
 

cm),将上清液取出,放入无

RNA酶的管中,4
 

℃环境下再次离心10
 

min(转速

12
 

000
 

r/min),用新的离心管保存上清液,于-80
 

℃
环境下保存。

1.2.2 仪器与试剂 反转录试剂盒(购自美国Ther-
mo公司),Trizol试剂(购自美国 Thermo公司),实
时荧光定量聚合酶链反应(qRT-PCR)仪(购自美国

PE公司),qRT-PCR 试剂盒(购自美国Invitrogen
公司)。

1.2.3 血清miRNA-1290相对表达水平计算 取血

清标本,加入1
 

mL
 

TRIzol提取剂,提取总RNA,并
进行测定。采用qRT-PCR反转录试剂盒对提取的总

RNA 进 行 反 转 录 反 应,先 加 水 将 RNA 稀 释 至

2
 

ng/μL,再加入反转录溶液,16
 

℃环境下反转录60
 

min、42
 

℃环境下反转录30
 

min、85
 

℃环境下反转录

10
 

min,对反转录得到的cDNA进行冷却处理及常规

稀释,将cDNA于-20
 

℃保存。取2
 

μL
 

cDNA标本

作为PCR定量检测模板,在qRT-PCR反应仪上进行

PCR反应,PCR扩增条件:95
 

℃预变性3
 

min,95
 

℃
变性5

 

s,61
 

℃延伸30
 

s,35个循环。采用2-△△Ct 法

计算血清中miRNA-1290相对表达水平。

1.3 观察指标 (1)比较胃癌组及对照组血清 miR-
NA-1290相对表达水平;(2)分析 miRNA-1290相对

表达水平与患者临床特征的关系;(3)分析胃癌组血

清miRNA-1290相对表达水平对胃癌的诊断价值。

1.4 统计学处理 采用SPSS22.0进行数据分析,符
合正态分布的计量资料用x±s表示,两组间比较采

用t检验,多组间采用方差分析;计数资料用率(%)
表示,组间比较采用χ2 检验。绘制受试者工作特征

(ROC)曲线,计算曲线下面积(AUC),评价胃癌组血

清 miRNA-1290相对表达水平对胃癌的诊断价值。

P<0.05为差异有统计学意义。

2 结  果

2.1 胃癌组及对照组血清 miRNA-1290相对表达水

平比较 qRT-PCR检测结果显示,胃癌组血清 miR-
NA-1290相对表达水平为4.58±0.54,明显高于对

照组 的 (1.17±0.35),差 异 有 统 计 学 意 义 (t=
42.393,P<0.001)。

2.2 胃癌患者miRNA-1290相对表达水平与临床特

征的关系 不同TNM 分期、淋巴结转移情况、分化

程度、肿瘤直径胃癌患者血清 miRNA-1290表达水平

差异有统计学意义(P<0.05);不同性别、年龄、病理

类型胃癌患者血清 miRNA-1290相对表达水平差异

无统计学意义(P>0.05)。见表1。
表1  胃癌患者 miRNA-1290相对表达水平与临床

   特征的关系(n=64,x±s)

临床特征 n
miRNA-1290
相对表达水平

t/F P

性别

 男 41 4.69±0.42 0.507 0.614

 女 23 4.63±0.51

年龄(岁)
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续表1  胃癌患者 miRNA-1290相对表达水平与临床

   特征的关系(n=64,x±s)

临床特征 n
miRNA-1290
相对表达水平

t/F P

 42~60 28 4.66±0.48 0.468 0.641

 >60~78 36 4.72±0.53

TNM分期

 Ⅰ期 15 3.85±0.42 49.337 <0.001

 Ⅱ期 17 4.47±0.35

 Ⅲ期 20 4.92±0.33

 Ⅳ期 12 5.28±0.10

病理类型

 腺癌 47 4.62±0.65 0.650 0.518

 印戒细胞癌 17 4.74±0.66

淋巴结转移

 有 31 5.22±0.51 8.898 <0.001

 无 33 4.13±0.47

分化程度

 高分化 19 4.19±0.45 34.296 <0.001

 中分化 24 4.73±0.41

 低分化 21 5.28±0.39

肿瘤直径(cm)

 <5 30 3.76±0.41 13.938 <0.001

 ≥5 34 5.49±0.56

2.3 胃癌患者血清miRNA-1290相对表达水平对胃

癌的诊断价值 ROC曲线显示,miRNA-1290诊断胃

癌的灵敏度为91.4%,特异度为87.3%,AUC为

0.816(95%CI=0.691~0.942,P<0.05),最佳截断

值为4.92。见图1。

图1  血清 miRNA-1290对胃癌诊断价值的ROC曲线

3 讨  论

胃癌指源于胃黏膜上皮细胞的恶性肿瘤,主要为

胃腺癌,发病率较高,具有早期诊断率低、复发率高的特

点,寻找有效地早期诊断方法对改善患者预后具有重要

意义[5-7]。miRNA是一类内源性非编码 RNA,一般

由18~25个核苷酸组成,在生命过程中主要通过与

靶基因核糖体 RNA(mRNA)3'端非编码区互补配

对,抑制翻译过程发挥作用[8]。许丽芳等[9]研究中指

出,miRNA参与个体发育,在细胞分化、增殖、侵袭、
吸附、凋亡等方面具有重要的调控作用,miRNA异常

调控常伴随基因突变、缺失、DNA甲基化水平异常等

表观遗传学的改变,这些基因表观遗传学的改变与肿

瘤的发生及发展存在密切联系[10-11]。

miRNA包括抑癌和促癌两大类,抑癌 miRNA
一般在肿瘤细胞中表达较低,主要作用是促进细胞凋

亡,抑制肿瘤细胞的增殖、侵袭后转移;促癌 miRNA
一般在肿瘤细胞中高表达,作用是抑制细胞凋亡,促
进肿瘤细胞的增殖、侵袭后转移[11-12]。miRNA-1290
是 miRNA 中的一个重要组成分子,有研究发现,

miRNA-1290在肝癌、肺癌、宫颈癌、胃癌患者中的相

对表达水平异常升高,可能成为肿瘤早期诊断及预测

预后的一项重要标志分子[13]。本研究发现,胃癌患者

血清miRNA-1290相对表达水平明显高于健康人,提
示miRNA-1290在胃癌的发生、发展过程中发挥了重

要作用[14-15]。通过观察胃癌患者 miRNA-1290相对

表达水平与不同临床特征的关系发现,不同TNM 分

期、淋巴结转移情况、分化程度、肿瘤直径胃癌患者血

清miRNA-1290相对表达水平差异有统计学意义

(P<0.05);不同性别、年龄、病理类型胃癌患者血清

miRNA-1290相对表达水平差异无统计学意义(P>
0.05)。提示miRNA-1290的相对表达水平与胃癌的

进展程度有关[16-17]。ROC曲线显示,AUC为0.816,

miRNA-1290诊断胃癌具有较高的灵敏度和特异度,
可作为临床胃癌早期诊断及判断患者预后的靶基因。

miRNA-1290能够抑制细胞凋亡,促进胃癌细胞的增

殖、分化及转移,可能与调控某种基因有关,具体作用

机制有待进一步研究[18]。
综上所述,miRNA-1290在胃癌患者血清中相对

表达水平升高,对胃癌具有一定的诊断价值,可作为

胃癌早期诊断的一项重要分子标志。
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