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女性生殖系统疾病的实验室检测专题·论著 DOI:10.3969/j.issn.1672-9455.2024.20.001

宫颈癌患者血清miR-139、miR-622表达水平与
病理特征、预后的关系*

徐小哲1,王淑萍2,丁树颜1,朱 萍1△

1.中国人民解放军海军第九七一医院妇产科,山东青岛
 

266000;2.山东省青岛市

黄岛区中心医院妇产科,山东青岛
 

266000

  摘 要:目的 探讨血清微小RNA(miR)-139、miR-622表达水平与宫颈癌患者病理特征及预后的关系。
方法 选取2016年2月至2018年2月在中国人民解放军海军第九七一医院进行治疗的100例宫颈癌初诊患

者作为宫颈癌组,另选取同期在中国人民解放军海军第九七一医院体检的60例健康者作为对照组,收集所有

研究对象临床病理特征资料。采用实时荧光定量聚合酶链反应检测血清miR-139、miR-622的表达水平。以宫

颈癌组血清miR-139、miR-622表达水平的均值为界限,将宫颈癌组患者分为 miR-139高表达组、低表达组和

miR-622高表达组、低表达组。对所有宫颈癌患者随访5年,根据随访结果,将患者分为生存组与死亡组,比较

两组相关临床资料。绘制Kaplan-Meier生存曲线分析不同血清 miR-139、miR-622表达水平对患者预后的影

响。采用多因素Logistic回归分析miR-139、miR-622对宫颈癌患者预后的影响。绘制受试者工作特征(ROC)
曲线分析血清 miR-139、miR-622单独及联合检测对宫颈癌患者预后的预测价值。结果 宫颈癌组血清 miR-
139表达水平明显低于对照组,miR-622表达水平明显高于对照组,差异均有统计学意义(P<0.05)。miR-139
高表达组纳入24例患者、低表达组纳入76例患者;miR-622高表达组纳入70例患者、低表达组纳入30例患

者。miR-139高表达组、低表达组国际妇产科联盟(FIGO)分期、淋巴结转移、宫颈浸润深度比较,差异均有统计

学意义(P<0.05)。miR-622高表达组、低表达组FIGO分期、淋巴结转移、宫颈浸润深度比较,差异均有统计

学意义(P<0.05)。宫颈癌患者5年随访率100%,其中生存患者78例,纳入生存组,死亡患者22例,纳入死亡

组。Kaplan-Meier生存曲线分析结果显示,血清 miR-139低表达组5年生存率[73.68%(56/76)]低于高表达

组[91.67%(22/24)],差异有统计学意义(χ2=4.279,P=0.039);miR-622高表达组5年生存率[72.86%(51/
70)]低于低表达组[90.00%(27/30)],差异有统计学意义(χ2=4.791,P=0.029)。死亡组血清 miR-139表达

水平明显低于生存组,血清miR-622表达水平明显高于生存组,差异均有统计学意义(P<0.05)。多因素Lo-
gistic回归分析结果显示,miR-622高表达是宫颈癌患者死亡的危险因素(P<0.05),miR-139高表达是宫颈癌

患者死亡的保护因素(P<0.05)。ROC曲线分析结果显示,血清 miR-139、miR-622单独及联合预测宫颈癌患

者预后的曲线下面积分别为0.826、0.828、0.889,联合预测效果优于单独预测(Z二者联合-miR-139=2.085,P=
0.037;Z二者联合-miR-622=2.216,P=0.027)。结论 宫颈癌患者血清 miR-139表达水平明显降低,miR-622表达

水平明显升高,其表达水平与患者FIGO分期、淋巴结转移、宫颈浸润深度有关,且miR-139、miR-622均是宫颈

癌患者预后的影响因素,检测二者表达水平对预测宫颈癌患者预后具有一定价值。
关键词:宫颈癌; 微小RNA-139; 微小RNA-622; 病理特征; 预后
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miR-622
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cancer
 

patients*
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Abstract:Objective To

 

investigate
 

the
 

relationship
 

between
 

the
 

expression
 

levels
 

of
 

serum
 

microRNA
 

(miR)-139
 

and
 

miR-622
 

and
 

the
 

pathological
 

characteristics
 

and
 

prognosis
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients.
Methods A

 

total
 

of
 

100
 

patients
 

with
 

newly
 

diagnosed
 

cervical
 

cancer
 

who
 

were
 

treated
 

in
 

the
 

971
 

Hospital
 

of
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PLA
 

Navy
 

from
 

February
 

2016
 

to
 

February
 

2018
 

were
 

selected
 

as
 

the
 

cervical
 

cancer
 

group,and
 

60
 

healthy
 

people
 

who
 

underwent
 

physical
 

examination
 

in
 

the
 

971
 

Hospital
 

of
 

PLA
 

Navy
 

during
 

the
 

same
 

period
 

were
 

se-
lected

 

as
 

the
 

control
 

group.The
 

clinicopathological
 

characteristics
 

of
 

all
 

subjects
 

were
 

collected.The
 

expres-
sion

 

levels
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

were
 

detected
 

by
 

real-time
 

fluorescence
 

quantitative
 

polymerase
 

chain
 

reaction.Taking
 

the
 

mean
 

expression
 

level
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

in
 

the
 

cervical
 

cancer
 

group
 

as
 

the
 

boundary,the
 

patients
 

in
 

the
 

cervical
 

cancer
 

group
 

were
 

divided
 

into
 

miR-139
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

low
 

expression
 

group,and
 

miR-622
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

low
 

expression
 

group.All
 

patients
 

with
 

cervical
 

cancer
 

were
 

followed
 

up
 

for
 

5
 

years.According
 

to
 

the
 

follow-up
 

results,the
 

patients
 

were
 

divided
 

into
 

survival
 

group
 

and
 

death
 

group,and
 

the
 

relevant
 

clinical
 

data
 

of
 

the
 

two
 

groups
 

were
 

compared.Kaplan-Meier
 

survival
 

curve
 

was
 

drawn
 

to
 

analyze
 

the
 

effect
 

of
 

different
 

expression
 

levels
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

on
 

the
 

prognosis
 

of
 

patients.Multivariate
 

Logistic
 

regression
 

was
 

used
 

to
 

analyze
 

the
 

effect
 

of
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

on
 

the
 

prognosis
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients.The
 

receiver
 

operating
 

characteristic
 

(ROC)
 

curve
 

was
 

drawn
 

to
 

analyze
 

the
 

predictive
 

value
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

alone
 

and
 

in
 

combination
 

for
 

the
 

prognosis
 

of
 

cer-
vical

 

cancer
 

patients.Results The
 

expression
 

level
 

of
 

miR-139
 

in
 

the
 

cervical
 

cancer
 

group
 

was
 

significantly
 

lower
 

than
 

that
 

in
 

the
 

control
 

group,and
 

the
 

expression
 

level
 

of
 

miR-622
 

was
 

significantly
 

higher
 

than
 

that
 

in
 

the
 

control
 

group,and
 

the
 

differences
 

were
 

statistically
 

significant
 

(P<0.05).There
 

were
 

24
 

patients
 

in
 

the
 

miR-139
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

76
 

patients
 

in
 

the
 

miR-139
 

low
 

expression
 

group.There
 

were
 

70
 

patients
 

in
 

the
 

miR-622
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

30
 

patients
 

in
 

the
 

low
 

expression
 

group.There
 

were
 

significant
 

differences
 

in
 

International
 

Federation
 

of
 

Gynecology
 

and
 

Obstetrics
 

(FIGO)
 

stage,lymph
 

node
 

metastasis,
and

 

depth
 

of
 

cervical
 

invasion
 

between
 

miR-139
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

low
 

expression
 

group
 

(P<0.05).
There

 

were
 

significant
 

differences
 

in
 

FIGO
 

stage,lymph
 

node
 

metastasis,and
 

depth
 

of
 

cervical
 

invasion
 

be-
tween

 

miR-622
 

high
 

expression
 

group
 

and
 

low
 

expression
 

group
 

(P<0.05).The
 

5-year
 

follow-up
 

rate
 

of
 

cer-
vical

 

cancer
 

patients
 

was
 

100%.Among
 

them,78
 

patients
 

survived
 

and
 

22
 

patients
 

died
 

were
 

included
 

in
 

the
 

survival
 

group
 

and
 

the
 

death
 

group
 

respectively.Kaplan-Meier
 

survival
 

curve
 

analysis
 

showed
 

that
 

the
 

5-year
 

survival
 

rate
 

of
 

low
 

expression
 

group
 

of
 

serum
 

miR-139
 

[73.68%
 

(56/76)]
 

was
 

lower
 

than
 

that
 

of
 

high
 

ex-
pression

 

group
 

of
 

serum
 

miR-139
 

[91.67%
 

(22/24)],and
 

the
 

difference
 

was
 

statistically
 

significant
 

(χ2=
4.279,P=0.039).The

 

5-year
 

survival
 

rate
 

of
 

high
 

expression
 

group
 

of
 

miR-622
 

[72.86%
 

(51/70)]
 

was
 

low-
er

 

than
 

that
 

of
 

low
 

expression
 

group
 

[90.00%
 

(27/30)],and
 

the
 

difference
 

was
 

statistically
 

significant
 

(χ2=
4.791,P=0.029).The

 

expression
 

level
 

of
 

serum
 

miR-139
 

in
 

the
 

death
 

group
 

was
 

significantly
 

lower
 

than
 

that
 

in
 

the
 

survival
 

group,and
 

the
 

expression
 

level
 

of
 

serum
 

miR-622
 

was
 

significantly
 

higher
 

than
 

that
 

in
 

the
 

sur-
vival

 

group,and
 

the
 

differences
 

were
 

statistically
 

significant
 

(P<0.05).Multivariate
 

Logistic
 

regression
 

anal-
ysis

 

showed
 

that
 

the
 

high
 

expression
 

of
 

miR-622
 

was
 

a
 

risk
 

factor
 

for
 

death
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients
 

(P<
0.05),and

 

the
 

high
 

expression
 

of
 

miR-139
 

was
 

a
 

protective
 

factor
 

for
 

death
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients
 

(P<
0.05).ROC

 

curve
 

analysis
 

showed
 

that
 

the
 

area
 

under
 

the
 

curve
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

alone
 

and
 

in
 

combination
 

for
 

predicting
 

the
 

prognosis
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients
 

were
 

0.826,0.828
 

and
 

0.889
 

respectively.
The

 

combined
 

prediction
 

effect
 

was
 

better
 

than
 

that
 

of
 

serum
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

alone
 

(Zcombined
 

miR-139=
2.085,P=0.037,Zcombined

 

with
 

miR-622=2.216,P=0.027).Conclusion The
 

expression
 

level
 

of
 

serum
 

miR-139
 

in
 

patients
 

with
 

cervical
 

cancer
 

is
 

significantly
 

decreased,and
 

the
 

expression
 

level
 

of
 

miR-622
 

is
 

significantly
 

in-
creased.Its

 

expression
 

level
 

is
 

related
 

to
 

FIGO
 

stage,lymph
 

node
 

metastasis
 

and
 

cervical
 

invasion
 

depth,and
 

miR-139
 

and
 

miR-622
 

are
 

prognostic
 

factors
 

in
 

patients
 

with
 

cervical
 

cancer.Detection
 

of
 

their
 

expression
 

lev-
els

 

has
 

certain
 

value
 

in
 

predicting
 

the
 

prognosis
 

of
 

cervical
 

cancer
 

patients.
Key

 

words:cervical
 

cancer; microRNA-139; microRNA-622; pathological
 

feature; prognosis

  宫颈癌是常见的女性恶性肿瘤,其晚期患者治愈

率低,病死率高。据最新统计数据显示,全球宫颈癌

发病率高达43.2%,死亡人数超过30万,且向年轻化

趋势发展[1-2]。近年来,随着宫颈癌手术和放化疗等

治疗手段和相关技术的不断发展,宫颈癌患者预后有

所改善,病死率逐渐下降,然而,宫颈癌术后肿瘤根除

率低、容易复发和转移,患者预后较差,局部晚期宫颈

癌女性放化疗后的5年总生存率仅为70.0%,其总体

生存率并未明显提高[3-4]。因此,寻找能快速、准确预

测宫颈癌预后的血清标志物对临床降低宫颈癌病死

率具有重要意义。
微小RNA(miRNA)是一类由18~25个核苷酸
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组成的非编码RNA短链,在血清、组织中具有高度保

守性[5]。有研究表明,人类基因组中存在1
 

000种以

上的成熟 miRNA,且每种成熟 miRNA都能与靶基

因mRNA特异性结合,其通过抑制或促进下游靶基

因表达,调控细胞生长、发育、分化、凋亡,以及癌细胞

侵袭、凋亡及血管生成等多种生理和病理过程[6]。已

有研究证实,miR-139、miR-622参与了多种癌症如胃

癌、食管癌、乳腺癌等发展过程,且作为肿瘤标志物在

癌症早期诊断和预后评估中具有重要作用[7]。目前,
国内有关宫颈癌患者血清 miR-139、miR-622表达情

况的文献报道较少见,其表达水平与患者预后关系尚

不清楚。本研究检测了宫颈癌患者血清 miR-139、
miR-622表达水平,并分析了二者表达水平与宫颈癌

患者临床病理特征及其对患者预后的关系,以期为临

床医生早期诊断和治疗宫颈癌提供一定参考依据。
1 资料与方法

1.1 一般资料 选取2016年2月至2018年2月在

中国人民解放军海军第九七一医院进行治疗的100
例宫颈癌初诊患者作为宫颈癌组,年龄30~74岁,平
均(50.63±8.24)岁;病理组织分型:鳞癌75例,腺癌

25例;国际妇产科联盟(FIGO)分期[8]Ⅰa期22例,
Ⅰb期20例,Ⅱa期58例。纳入标准:(1)宫颈癌患

者经临床病理诊断确诊,符合文献[9]中宫颈癌相关

诊断标准;(2)患者均为初次诊治,此前未接受过其他

治疗;(3)患者临床及随访资料完整。排除标准:(1)
近1个月内服用过抗肿瘤药物者;(2)有肝、肾等脏器

功能异常者;(3)有自身免疫性疾病、全身感染性疾病

者;(4)患有子宫肌瘤等盆腔疾病者。另选取同期在

中国人民解放军海军第九七一医院体检的60例健康

者作为对照组,年龄30~70岁,平均(49.23±8.12)
岁。所有研究对象及其亲属均知情同意本研究并签

署知情同意书。本研究通过本院医学伦理委员会审

核批准(201601169)。

1.2 试剂与仪器 Trizol试剂、氯仿、异丙醇购自北

京天根公司;反转录试剂盒和SYBR
 

Green
 

Master
 

Mix购自成都诺维赞有限公司;高速冷冻离心机(Al-
legra

 

V-15R)购自厦门致微仪器有限公司;超微量核

酸蛋白测定仪(Nano-800)、ABI
 

7500型实时荧光定

量聚合酶链反应(qRT-PCR)仪购自美国 Bio-Rad
公司。
1.3 方法

1.3.1 资料收集 收集宫颈癌组病理组织类型、人
乳头瘤病毒(HPV)感染、淋巴结转移、病理组织分级、
宫颈浸润深度等临床资料。
1.3.2 检测方法 采用qRT-PCR检测血清 miR-
139、miR-622表达水平。以宫颈癌组血清 miR-139、
miR-622表达水平的均值为界限,将宫颈癌组患者分

为miR-139高表达组、低表达组和 miR-622高表达

组、低表达组。采集各组空腹静脉血5
 

mL,室温静置

4
 

h,待析出血清后于4
 

℃、3
 

000
 

r/min离心15
 

min,
吸出上层血清置于1.5

 

mL
 

EP管中,转至-80
 

℃环

境中保存待测。根据Trizol试剂说明书提取血清总

RNA,使用超微量核酸蛋白测定仪验证RNA完整性

及纯度;按照反转录试剂盒方法,反转录获得cDNA;
以U6为内参,cDNA为模板,进行qRT-PCR扩增反

应,其反应体系共20
 

μL:正、反向引物各0.4
 

μL,cD-
NA

 

模板2
 

μL,10
 

μL
 

2×Taq
 

Pro
 

UniversalSYBR
 

Green
 

Master
 

Mix,加ddH2O至20
 

μL。将上述体系

置于荧光定量PCR仪中,盖上反应板,反应程序为预

变性95
 

℃、15
 

min,变性95
 

℃、10
 

s,退火55
 

℃、30
 

s,
延伸72

 

℃、32
 

s,共40个循环,均进行3次平行试验,
测Ct值并取平均值。根据2-ΔΔCt 法计算血清 miR-
139、miR-622相对表达水平。引物根据NCBI数据库

中miR-139、miR-622和 U6基因序列(登录号:NC_
406931、NC_693207、NC_000898.1)设计。引物序列

见表1。

表1  引物序列

基因 正向引物5'-3' 反向引物5'-3'

miR-139 GGAGACGCGGCCCTGTTGGAG ACGCATTCGTGAAGCGTT

miR-622 GGGTCCGAGGTATTCGCACT GCACAGTCTGCTGAGGTTGGA

U6 CTCGCTTCGGCAGCACA AACGCTTCACGAATTTGCGT

1.3.3 随访 对所有宫颈癌患者随访5年,第1年

采用门诊复查的方式进行随访,之后通过电话或门诊

复查的方式进行随访,患者死亡则结束随访。随访时

间截至2023年2月28日。根据随访结果,将患者分

为生存组与死亡组,比较两组相关临床资料。
1.4 统计学处理 采用SPSS25.0统计软件进行数

据处理与统计分析。符合正态分布的计量资料以

x±s表示,两组间比较采用独立样本t检验。计数资

料以例数或百分率表示,组间比较采用χ2 检验。绘

制Kaplan-Meier生存曲线分析不同血清 miR-139、
miR-622表达水平对患者预后的影响。采用多因素

Logistic回归分析 miR-139、miR-622对宫颈癌患者

预后的影响因素。绘制受试者工作特征(ROC)曲线

分析血清 miR-139、miR-622单独及联合检测对宫颈

癌患者预后的预测价值。以P<0.05为差异有统计

学意义。
2 结  果

2.1 对照组与宫颈癌组血清miR-139、miR-622表达
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水平比较 宫颈癌组血清 miR-139表达水平明显低

于对照组,血清 miR-622表达水平明显高于对照组,
差异均有统计学意义(P<0.05)。见表2。
表2  两组血清 miR-139、miR-622表达水平比较(x±s)

组别 n miR-139 miR-622

对照组 60 1.02±0.24 1.01±0.22

宫颈癌组 100 0.81±0.12 1.32±0.27

t 7.360 -7.519

P <0.001 <0.001

2.2 miR-139高表达组、低表达组及 miR-622高表

达组、低表达组临床病理指标比较 miR-139高表达

组纳入24例患者、低表达组纳入76例患者;miR-622
高表达组纳入70例患者、低表达组纳入30例患者。
miR-139高表达组、低表达组年龄、病理组织类型、组
织分化程度、HPV感染的情况比较,差异均无统计学

意义(P>0.05)。miR-622高表达组、低表达组年龄、
病理组织类型、组织分化程度、HPV 感染的情况比

较,差异均无统计学意义(P>0.05)。miR-139高表

达组、低表达组FIGO分期、淋巴结转移、宫颈浸润深

度比较,差异均有统计学意义(P<0.05)。miR-622
高表达组、低表达组FIGO分期、淋巴结转移、宫颈浸

润深度比较,差异均有统计学意义(P<0.05)。见

表3、4。

表3  miR-139高表达组、低表达组临床病理指标比较[n(%)]

组别 n
年龄(岁)

≥45 <45

病理组织类型

鳞癌 腺癌

HPV感染

是 否

FIGO分期

Ⅰa~Ⅰb期 Ⅱa期

miR-139高表达组 24 16(28.07) 8(18.60) 16(21.33) 8(32.00) 8(16.33) 16(31.37) 16(38.10) 8(13.79)

miR-139低表达组 76 41(71.93)35(81.40) 59(78.67)17(68.00) 41(83.67) 35(68.63) 26(61.90)50(86.21)

χ2 1.204 1.170 3.102 7.888

P 0.273 0.279 0.078 0.005

组别 n
组织分化程度

中高分化 低分化

淋巴结转移

是 否

宫颈浸润深度

<2/3 ≥2/3

miR-139高表达组 24 9(20.45) 15(26.79) 8(13.33) 16(40.00) 9(15.00) 15(37.50)

miR-139低表达组 76 35(79.55) 41(73.21) 52(86.67) 24(60.00) 51(85.00) 25(62.50)

χ2 0.541 9.357 6.661

P 0.462 0.002 0.010

表4  miR-622高表达组、低表达组临床病理指标比较[n(%)]

组别 n
年龄(岁)

≥45 <45

病理组织类型

鳞癌 腺癌

HPV感染

是 否

FIGO分期

Ⅰa~Ⅰb期 Ⅱa期

miR-622高表达组 70 44(77.19) 26(60.47) 51(68.00) 19(76.00) 38(77.55) 32(62.75) 23(54.76) 47(81.03)

miR-622低表达组 30 13(22.81) 17(39.53) 24(32.00) 6(24.00) 11(22.45) 19(37.25) 19(45.24) 11(18.97)

χ2 3.266 0.571 2.609 8.007

P 0.071 0.450 0.106 0.005

组别 n
组织分化程度

中高分化 低分化

淋巴结转移

是 否

宫颈浸润深度

<2/3 ≥2/3

miR-622高表达组 70 28(63.64) 42(75.00) 47(79.66) 22(55.00) 49(71.43) 21(52.00)

miR-622低表达组 30 16(36.36) 14(25.00) 12(20.34) 18(45.00) 10(28.57) 20(48.00)

χ2 1.515 6.864 11.671

P 0.218 0.009 0.001

2.3 宫颈癌患者血清miR-139、miR-622表达水平与

患者预后的关系 宫颈癌患者5年随访率100%,其
中生存患者78例,纳入生存组,死亡患者22例,纳入

死亡组。Kaplan-Meier生存曲线分析结果显示,血清

miR-139低表达组5年生存率[73.68%(56/76)]低

于高表达组5年生存率[91.67%(22/24)],差异有统

计学意义(χ2=4.279,P=0.039);miR-622高表达组

5年生存率[72.86%(51/70)]低于低表达组5年生存

率[90.00% (27/30)],差 异 有 统 计 学 意 义 (χ2=
4.791,P=0.029)。见图1、2。
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2.4 生存组和死亡组相关临床资料比较 死亡组血

清miR-139表达水平明显低于生存组,血清 miR-622
表达水平明显高于生存组,差异均有统计学意义(P<
0.05)。两组年龄、病理组织类型、组织分化程度、
HPV感染、FIGO分期、淋巴结转移、宫颈浸润深度比

较,差异均无统计学意义(P>0.05)。见表5。

图1  血清 miR-139表达与宫颈癌患者5年生存率

的关系

2.5 多因素Logistic回归分析 miR-139、miR-622对

宫颈癌患者预后的影响 以宫颈癌患者5年内是否

死亡为因变量(死亡=1,生存=0),以 miR-139、miR-
622表达水平(实测值)为自变量进行多因素Logistic
回归分析,结果显示,miR-622高表达是宫颈癌患者

死亡的危险因素(P<0.05),miR-139高表达是宫颈

癌患者死亡的保护因素(P<0.05)。见表6。
2.6 血清miR-139、miR-622单独及联合检测对宫颈

癌患者预后死亡预测价值 以生存组为阴性样本,以
死亡组为阳性样本绘制 ROC曲线,结果显示,血清

miR-139、miR-622单独及联合预测宫颈癌患者预后

死亡的 曲 线 下 面 积(AUC)分 别 为0.826、0.828、
0.889,联合预测效果优于单独预测(Z二者联合-miR-139=
2.085,P=0.037;Z二者联合-miR-622=2.216,P=0.027)。
见表7。

图2  血清 miR-622表达与宫颈癌患者5年生存率的

关系

表5  生存组和死亡组一般资料比较[n(%)或x±s]

组别 n
年龄

(岁)

病理组织类型

鳞癌 腺癌
HPV感染

FIGO分期

Ⅰa~Ⅰb期 Ⅱa期

组织分化程度

中高分化 低分化

生存组 78 50.60±8.22 59(75.64) 19(24.36) 37(47.44) 36(46.15) 42(53.85) 34(43.59) 44(56.41)

死亡组 22 50.73±8.32 16(72.73) 6(27.27) 12(54.55) 6(27.27) 16(72.73) 10(45.45) 12(54.55)

t/χ2 -0.065 0.078
 

0.347
 

2.511
 

0.024
 

P 0.948
 

0.780
 

0.556
 

0.113
 

0.876
 

组别 n 淋巴结转移
宫颈浸润深度

<2/3 ≥2/3
miR-139 miR-622

生存组 78 43(55.13) 40(51.28) 38(48.72) 0.89±0.14 1.22±0.24

死亡组 22 17(77.27) 15(68.18) 7(31.82) 0.53±0.05 1.68±0.39

t/χ2 3.506 0.983 11.813 -6.829

P 0.061 0.321 <0.001 <0.001

表6  多因素Logistic回归分析 miR-139、miR-622对宫颈癌患者预后死亡的影响

因素 β SE Wald
 

χ2 P OR OR 的95%CI

miR-139 -0.259 0.116 4.976 0.026 0.772 0.615~0.969

miR-622 0.281 0.102 7.571 0.006 1.324 1.084~1.617

表7  血清 miR-139、miR-622单独及联合检测对宫颈癌患者预后预测价值

指标 AUC 最佳截断值 AUC的95%CI 灵敏度(%) 特异度(%) 约登指数 P
miR-139 0.826 0.90 0.759~0.882 78.00 78.33 0.563 <0.05
miR-622 0.828 1.20 0.760~0.883 74.00 81.67 0.557 <0.05
二者联合 0.889 - 0.829~0.933 91.00 76.67 0.677 <0.05

  注:-表示无数据。
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